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Глава 1. Современная селекция животных

Роль генетики в селекции. Традиционная и маркерная селекция.
Реверсивная генетика. Преимущества селекции по маркерам.

Селекция (от латинского selectio – выбор, отбор) – наука, из-
учающая основанные на генетических закономерностях методы 
воздействия на животных для создания, поддержания и совершен-
ствования путем улучшения наследственных качеств специализи-
рованных групп (пород, отродий, линий и семейств). Сам термин, 
пришедший из английского языка (selection), не вполне удачен, так 
как отражает лишь одну сторону процесса генетического улучше-
ния животных – отбор. Второй термин – разведение (breeding), 
закрепившийся в качестве названия родственной селекции науки, 

также не отражает всей полноты яв-
ления.

Более того, обе эти научные дис-
циплины являются составными ча-
стями одной, а именно прикладной 
генетики животных. В условиях со-
временности, когда в практику жи-
вотноводства внедряются методы 
не только классической, но и мо-
лекулярной генетики, термин при-
кладная генетика был бы наиболее 
уместен. Однако, отдавая дань тра-
диции, мы будем придерживаться 
термина селекция и его произво-
дных, не забывая о генетической ос-
нове селекционных процессов.

Каждый признак развивается 
под влиянием многих генов, взаимо-
действующих на уровне организма. 
Отсюда возникают различные изме-
нения в соотношении фенотипов во 
втором поколении, и возможно даже 

Введение

Как известно, традиционная селекция животных базируется на 
генотипическом проявлении признаков (мясная и молочная про-
дуктивность, скорость роста, плодовитость и т.д.). Как известно, 
на проявление признака оказывает влияние как генетические, так 
и средовые факторы, поэтому истинный генетический потенциал 
животных может быть понижен. 

В связи с этим разработка и внедрение практическое животно-
водство генной диагностики является актуальной задачей фунда-
ментальной и прикладной биотехнологии.

Большинство хозяйственно-полезных признаков животных 
относится к полигенным признакам, т. е. их уровень генетически 
определяется рядом локусов, названных локусами количествен-
ных признаков QTL (Quantitative Trait Locis).

Использование в селекции методов QTL или сцепленных с 
ними генов имеет ряд преимуществ перед традиционными метода-
ми селекции. Селекция по генотипу способствует идентификации 
и быстрому введению предпочтительных аллелей в целях повыше-
ния продуктивности и устойчивости к заболеваниям. Эта селекция 
получила название маркер-зависимой селекции. 

Использование в животноводстве маркер-зависимой селекции 
открывает возможности дальнейшего усиления эффекта селекции, 
главным образом за счет повышения точности оценки потенциала 
животных.

Для определения племенной ценности животного, требуется 
комплексная оценка, которая включает: генотип (наследственные 
задатки), фенотип (проявление признаков) и снова генотип (реа-
лизация признаков в потомстве). На протяжении всей племенной 
оценки требуется соблюдать ряд требований: животные и их по-
томки должны быть четко идентифицированы, проверены по про-
исхождению, по возможности, на сочетаемость при скрещивании. 

Только такой подход обеспечивает максимальный результат се-
лекционно-племенной работе.

Рис. 1. Грегор Иоганн Мен-
дель (1822-84). Австрийский 
естествоиспытатель, основопо-
ложник учения о наследственно-
сти (менделизм). Применив ста-
тистические методы для анализа 
результатов по гибридизации 
сортов гороха, сформулировал 
основные закономерности на-
следственности, легшие в основу 
современной генетики.

Copyright ОАО «ЦКБ «БИБКОМ» & ООО «Aгентство Kнига-Cервис»Copyright ОАО «ЦКБ «БИБКОМ» & ООО «Aгентство Kнига-Cервис»

Перейти на страницу с полной версией»

Перейти на страницу с полной версией»

http://rucont.ru/efd/297575
http://rucont.ru/efd/297575

